
Supplementary 
Figure 1

Tao et al. 

A. M T Q D Y D N K R P V L V L Q N D G L Y Q Q R R S Y T N E D E A W K S F L E N P L T A A T K A M M S 50B8(XGR)
M T Q E Y D N K R P V L V L Q N E A L Y P Q R R S Y T S E D E A W K S F L E N P L T A A T K A M M S 50human P70 MGR(XP_002272)
M T Q E Y D N K R P V L V L Q N E A L Y P Q R R S Y T S E D E A W K S F L E N P L T A A T K A M M S 50mouse P70 MGR(PROTEIN)

I N G D E D S A A A L G L L Y D Y Y K V P R E R R L S A A K Q E H D H A D H E H S K R N G L P Q I N 100B8(XGR)
I N G D E D S A A A L G L L Y D Y Y K V P R E R R S S T A K P E V E H P E P D H S K R N S I P I V T 100human P70 MGR(XP_002272)
I N G D E D S A A A L G L L Y D Y Y K V P R E R R S S A V K P E G E H P E P E H S K R N S I P N V T 100mouse P70 MGR(PROTEIN)

E Q A L L P - - D N R V Q V L K T V P F N I V V P L A N Q - - V D K R G H L T T P D T T A A V S I A 146B8(XGR)
E Q P L I S A G E N R V Q V L K N V P F N I V L P H G N Q L G I D K R G H L T A P D T T V T V S I A 150human P70 MGR(XP_002272)
E Q P L I S A G E N R V Q V L K N V P F N I V L P H S N Q L G I D K R G H L T A P D T T V T V S I A 150mouse P70 MGR(PROTEIN)

- - - - H P I K T E S Q S H C F S V G L Q S - V F H T E P T E R I V A F D R A V P S D H F T S N N Q 191B8(XGR)
T M P T H S I K T E T Q P H G F A V G I P P A V Y H P E P T E R V V V F D R N L N T D Q F S S G A Q 200human P70 MGR(XP_002272)
T M P T H S I K T E I Q P H G F A V G I P P A V Y H S E P T E R V V V F D R S L S T D Q F S S G T Q 200mouse P70 MGR(PROTEIN)

P P N S Q R R T P D S T F S E T Y K E D V P E V F F P P D L S L R M G S M N S E D Y V F D S V A G N 241B8(XGR)
A P N A Q R R T P D S T F S E T F K E G V Q E V F F P S D L S L R M P G M N S E D Y V F D S V S G N 250human P70 MGR(XP_002272)
P P N A Q R R T P D S T F S E T F K E G V Q E V F F P S E L S L R M P G M N S E D Y V F D N V S G N 250mouse P70 MGR(PROTEIN)

N F E Y T L E A S K S L R P K P G D S T M T Y L N K G Q F Y P I T L K E I G S N K G I H H P I S K V 291B8(XGR)
N F E Y T L E A S K S L R Q K P G D S T M T Y L N K G Q F Y P I T L K E V S S S E G I H H P I S K V 300human P70 MGR(XP_002272)
N F E Y T L E A S K S L R Q K Q G D S T M T Y L N K G Q F Y P V T L K E G S S N E G I H H P I S K V 300mouse P70 MGR(PROTEIN)

R S V I M V V F A D D K S R E D Q L R H W K Y W H S R Q H T A K Q R C I D I A D Y K E S F N T I S N 341B8(XGR)
R S V I M V V F A E D K S R E D Q L R H W K Y W H S R Q H T A K Q R C I D I A D Y K E S F N T I S N 350human P70 MGR(XP_002272)
R S V I M V V F A E D K S R E D Q L R H W K Y W H S R Q H T A K Q R C I D I A D Y K E S F N T I S N 350mouse P70 MGR(PROTEIN)

I E E I A Y N A I S F T W D L N D E G K V F I S V N C L S T D F S S Q K G V K G L P L N L Q I D T Y 391B8(XGR)
I E E I A Y N A I S F T W D I N D E A K V F I S V N C L S T D F S S Q K G V K G L P L N I Q V D T Y 400human P70 MGR(XP_002272)
I E E I A Y N A I S F T W D I N D E A K V F I S V N C L S T D F S S Q K G V K G L P L N I Q I D T Y 400mouse P70 MGR(PROTEIN)

S Y N N R S N K P V H R A Y C Q I K V F C D K G A E R K I R D E E R K Q S K R K V Q D V K V G L L P 441B8(XGR)
S Y N N R S N K P V H R A Y C Q I K V F C D K G A E R K I R D E E R K Q S K R K V S D V K V P L L P 450human P70 MGR(XP_002272)
S Y N N R S N K P V H R A Y C Q I K V F C D K G A E R K I R D E E R K Q S K R K V S D V K V Q L L P 450mouse P70 MGR(PROTEIN)

T H K R T D I T V F K P M M D L D T Q P V L F I P D V H F A N L Q R T T H V L P I S P E D M E G E L 491B8(XGR)
S H K R M D I T V F K P F I D L D T Q P V L F I P D V H F A N L Q R G T H V L P I A S E E L E G E - 499human P70 MGR(XP_002272)
S H K R T D I T V F K P F L D L D T Q P V L F I P D V H F T N L Q R G S H V L S L P S E E L E G E - 499mouse P70 MGR(PROTEIN)

N P G M K R L P F S P E E D F N T P P - A K L P R V D E P K R V L L Y V R R E T E E V F D A L M L K 540B8(XGR)
G S V L K R G P Y G T E D D F A V P P S T K L A R I E E P K R V L L Y V R K E S E E V F D A L M L K 549human P70 MGR(XP_002272)
G S V L K R G P F G T E D D F G V P P P A K L T R T E E P K R V L L Y V R K E S E E V F D A L M L K 549mouse P70 MGR(PROTEIN)

T P T L K G L M E A V S E K Y E V P I E K I G K I F K K C K K G I L V N M D D N I I K H Y S N E D T 590B8(XGR)
T P S L K G L M E A I S D K Y D V P H D K I G K I F K K C K K G I L V N M D D N I V K H Y S N E D T 599human P70 MGR(XP_002272)
T P S L K G L M E A I S D K Y D V P H D K I G K I F K K C K K G I L V N M D D N I V K H Y S N E D T 599mouse P70 MGR(PROTEIN)

F H L Q I E E S G G S Y K L T L T E I                                609B8(XGR)
F Q L Q I E E A G G S Y K L T L T E I                                618human P70 MGR(XP_002272)
F Q L Q I E E A G G S Y K L T L T E I                                618mouse P70 MGR(PROTEIN)

Decoration 'Decoration #1': Shade (with solid bright cobalt) residues that match the Consensus exactly.
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XK81A1 promoter

XK81 x consencus          
                  .         .         .         .         .  
       1 GCCCCAACCAGTTTGTAACCAAGTTTTTGTTTAACAAACACCCTGAGGCT 50  
            | | ||| || | ||||   | |  |  || |                
       1 ..GCGATCCACTTGGAAACCGGTTATGCGAGTAGC............... 33  

                                   
XK81 x UBX                
                  .         .         .         .         .  
       1 ..GCCCCAACCAGTTTGTAACCAAGTTTTTGTTTAACAAACACCCTGAGG 48  
           |  |||| || | ||      ||  || |                    
       1 GCGATCCAAACAATCTGGTTTTGAGCGTTAGC... ............... 32  
PCNA x XK81                
                  .         .         .         .         .  
       1 ..........................GCGATCCGTAAAAAGTGTGAACAA 24  
                                     | |    ||| |   |||     
       1 GCCCCAACCAGTTTGTAACCAAGTTTTTGTTTAACAAACACCCTGAGGCT  50 
                  .         
      25 TCAAACCAGTTGGCAAGC 42  
          |  | | |     | ||  
      51 ACGTAACTGAATCAAGGC 68  
DDC x XK81                 
                  .         .         .         .         .  
       1 .........................GGTGGTGCTCTAATAACCGGTTTCC 25  
                                    || |   | || | || |   |  
       1 GCCCCAACCAGTTTGTAACCAAGTTTTTGTTTAACAAACACCCTGAGGCT 50  
                  .         
      26 AAGATGCGC......... 34  
         | |   |            
      51 ACGTAACTGAATCAAGGC 68  
ENG x XK81                 
                  .         .         .         .         .  
       1 GGACACACACCCAAACCCACACCCACCCACAAACACACAAACCGGCAGTG 50  
                              |||| |||       || ||      ||  
       1 ...................GCCCCAACCAGTTTGTAACCAAGTTTTTGTT 31  
                  .         .         .        
      51 ACAACAACCACCCATCCTTCAATAACAGCAACCA... 84  
           |  |||  ||      |   |||| | | | |    
      32 TAACAAACACCCTGAGGCTACGTAACTGAATCAAGGC 68  
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