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Table S1. Primer sequences for bisulphite methylation analysis of the primary DMRs
Locus/amplicon Sense primer (59 to 39) Antisense primer (59 to 39)
Nespas-Gnasxl A GGGAGTTGAGGAGATGGGTAAAT AAATAACCTCTAATACAAAATTACCCCTAACTAA
Nespas-Gnasxl B GGGGATGTTATTGGTATTTGGTAGGTTTAG CTACCACCTAAATTTTAAACACTAAAAATTAC
Nespas-Gnasxl C GTAATTTTTAGTGTTTAAAATTTAGGTGGTAG CACACCTTCACCTATCTAAAACAAAAAATCC
Nespas-Gnasxl C1 GTAATTTTTAGTGTTTAAAATTTAGGTGGTAG AACACCTTTACTCCTATAAAAACAATAAAAAAA
Nespas-Gnasxl D GAAGAATTAGATGGGGAGGGAGG CTATCACCTTCCTAATTACACTTACCCC
Nespas-Gnasxl E GATTATTTATTTTTATAAAGTTTGGAAATTGAGGTTGGAG CTTCTAAAAATCCACTAATCTCACTACC
Nespas-Gnasxl F GAGATTGGTAGAGTTTTTATTGGGGT CAAAAACTAACTTAACATCCATTACTTCAAAC
Nespas-Gnasxl G GTGTTGGTATATTTTGTAATAATTTGTGTGTAGAT AACCTTACCAACAAAACTAAAATACCC
Nespas-Gnasxl H GGGGTTGTTTAAAATATGTGTATTTTGTATTT CTTACCTTCAATCCTCAACTAAAACTACTTA
Gnas 1A A AGGTTTTTGGAAAGTAGTTTATAATGATTTTAATT ACACTAAAAAATATTCTCATCAAAATCAAAAACAC
Gnas 1A B GGGTTTTGGGTAGGTTAATGTTAGG CTTCTCCTATTAAATAAATATCACACCCAATC
Gnas 1A C GTGTGTGTTGTAATGAAGAGAAGTTATAATTAGT ACCCACAAATACCTTATACCCAAATAAAC
Gnas 1A D GTTTATTTGGGTATAAGGTATTTGTGGGT CCTAAACCTACCTCCCAATTTTCC
Gnas 1A E GGTATTATGTTGAAGATGGTTATGAAGTTTAAAGTT AACATCATCTTCTTCATCAATATCACTATCC
Gnas 1A E1 GGTATTATGTTGAAGATGGTTATGAAGTTTAAAGTT CCAACAACTTCTTCTCCATCTTCTTAC
Gnas 1A E2 GTAAGAAGATGGAGAAGAAGTTGTTGG AACATCATCTTCTTCATCAATATCACTATCC
Gnas 1A F GGATAGTGATATTGATGAAGAAGATGATGTT CCCTCCTCCTACAACAACAAAAC
Gnas 1A F1 GGATAGTGATATTGATGAAGAAGATGATGTT CAACCCAAAAACACTCTAAAACAACAAATC
Gnas 1A F2 GTGTGGATTTTTATTAGTGTTTGTGTGTGG CCCTCCTCCTACAACAACAAAAC
Peg10 A TTGATTAGAATTATATTTTTATGTGATAATTTTGAGG CAAATTTTAAAAATCACCCATCTTTCAAAAC
Peg10 B* GTAAAGGAATAAGGTATTTAAATATTGATTGGG AACTCTTAAAAAACTCTCAATAAACAACTTAA
Peg10 C GTTTTAAGTTAAGGAAATGTTTGGAGTTGAG CTACAAACAACACCCATTACCCTAC
Peg10 D GTAGGGTAATGGGTGTTGTTTGTAG TCCCCAAACTTAACCCCTAACC
Peg10 D1 GTTTGGTTTTTAGAATTTTATGATTTTGTTTT TCCCCAAACTTAACCCCTAACC
Peg10 E TGTTTTGAAAGAGGGGTGTTGTGAG ACATAAAAATTCAAAAACCCACAAACC
Peg10 F GTATTTAATTTGGAAAGTTGTAGGAGAG TACAACAAAAATAAATCCCCCACCTC
Peg10 G GTTTTAGAGTTAGTTTATTTGGTTTTTATTTTTAAGG AAACTATACAACCAAACTCAAACAAACAAA
Peg10 H TTTGTTTGTTTGAGTTTGGTTGTATAGTTT CAACTCAACTCAAAACAACAAAACTCC
Peg10 I AGTGGTGAAGGTTATAGATTTTTAATTGGTGAT ACAACCTAACTCAAATCAAAAAAATACATACCCT
Mest A GAAGTTTTTATTGGATATAGATAGGGTTTGGTAT TCTACCCTAATCAAATATATCCTTTCCCA
Mest B AGAGAATAAATTTTTGGTTTTAGGAAGGGT CCAACAACCTAAACCCTCTACCTACC
Mest C GGTAGGTAGAGGGTTTAGGTTGTTGG TCATTTACTACTCACCACAAACCCTCT
Mest D TGAGTGGTTAAGATGGTTTTTATTTGTGGA CAAAATCAATACTACACAAACTATTCCCTACCT
Mest E AGGTAGGGAATAGTTTGTGTAGTATTGATTTTG CCAACAACTAAACCCTCTTACTCCT
Mest F AGGAGTAAGAGGGTTTAGTTGTTGGT ACCCATTTTAAACACTATAACAAATTAAACAAACCC
Mest G AGTAGAGTATTTTTAGTGTTGTTTGAGGAGT ACCTTCACATCCTTCTATACCATAATTCAC
Mest H GTGAATTATGGTATAGAAGGATGTGAAGGT CTCTCAACCACAAAAACAATTCCAATCCAA
Mest H1 GTGAATTATGGTATAGAAGGATGTGAAGGT CACTACTAAAAACCAACTAAAACT
Mest I GAGGTGGTGGTGAAGTAATTTAGG CCCAACCATTCTCAACTTTAATTACCTTA
Mest J TAAGGTAATTAAAGTTGAGAATGGTTGGG CCCCTTAAAAACCTCAACTACCTACC
Mest J1 TAAGGTAATTAAAGTTGAGAATGGTTGGG CTAAAAATACCTAACACAATACCAAAACAC
Mest K GGTAGGTAGTTGAGGTTTTTAAGGGG CCCAACTTACCATACCTAAATTTCAAAAATCC
Mest L TGATTTTTGGAAGTGTATAATGTTATTTTGGTTGTT AAATACTATATAACTTACCTAACACTAAAAAC
Mest M GTTTTTAGTGTTAGGTAAGTTATATAGTATTT TCAAATTATTCAAACAATAAAATACCTTACCAACAATACT
Peg3 A* TGAGAAAAGAAGTATTTTTATGGAGTATTATGGGAG ACCTACCCTACCCTCTACACCT
Peg3 B* AGATTGGAAATGATGGAATAAGATTAAGGG AACCCCAAAAAAATCTTCAATACTCTTCAT
Peg3 C* GGGTTGGTTGTAGGGGTAGGGT CCACACCCCTTTCCCAAAATTCTA
Peg3 C1* GTTTTTTTTGAGTGATTGGGTTATAGAAGTT CCACACCCCTTTCCCAAAATTCTA
Peg3 D* GGGGTAAGTTTTAGGAAGGGG CCCTACCCCTACAACCAACCC
Peg3 E* GGTGAAGAAGGGAGTGGTAGG CCTTCAATAATCACTTCAAACACACC
Peg3 F* GTTAAGGAAATTTATGGGTATAGAGAATAAAG CTAAAAAAATCTTAACCTAACTATCTACATAA
Peg3 G* GGGGAGTAGAATGAATAGTTAAAGATTTAAG CTTTATTCTCTATACCCATAAATTTCCTTAAC
Peg3 G1* GGATTGGGGAATTAAAATTGTATATTTTATTTA CTTTATTCTCTATACCCATAAATTTCCTTAAC
Peg3 H* GGTGGTTATTTAGGGAGAGGTTGTG CTTAAATCTTTAACTATTCATTCTACTCCCC
Peg3 I* GTTTGATGTTGTTTTAAGATATTGAGAGGTAT TCTTACACAACCTCTCCCTAAATAACC
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Snrpn A GGGAAAATGTATTTTTATGTTAAGATTTGGGAAT AATAAATCATCCCATTTCAATTTACCAAATCC
Snrpn B GAGAAGGTGGGGTGGATTATTAGT ATATCTTTACCCCTCCTTTCCTACAATATC
Snrpn C GATATTGTAGGAAAGGAGGGGTAAAGATAT CTATACAATACTTACTTTTACCCACTCATTAAA
Snrpn D TTTAATGAGTGGGTAAAAGTAAGTATTGTATAG ACTTCTAATTTAAAACCTTAAAACTCTAACCCATA
Snrpn E GTTTTGGTTAAATAGGATGTATTTTTATTATTAG AACAATTATATCCATTATTCCAAATTAACAATA
Snrpn F GAGGGTTTGTAAGAATTGTTAATGAGGTATTT CCAACCCAACCATAACACATCCTAT
Snrpn G GAGAGGGTATTTTGTAAGTTTGGGTT TCAAACTTACATAAATAAACCTACCTCACTTAA
Snrpn H AGTTTGGTTTATAATATGAGTTTTAGGATAGTTAGGATT CCTCACTATATTTTTAAAAATCTTTCAAAACTATAACCACAA
Snrpn I GTGTATTAGGGGTATGTTTTTTGTTTTTAGAGGT CCCCAACTCAAACTAAACCCTATACCC
Kcnq1ot1 A GGAGGTTTTATTGATATGTGGTGTTATTTTGATT AAACAAATTTTTAAAACCCCACATTTCTTTATAACAATAATA
Kcnq1ot1 B AGATTTTTTTAGGAAAGGTTATAGATGGTTTGAGG ACAAACCAAAAATATTTTCCTAACCACCTCC
Kcnq1ot1 C GGTGGTTAGGAAAATATTTTTGGTTTGT AAATAATCCATTTCTACACCTATTTTCCAAATAC
Kcnq1ot1 D GTTGGGTGGGGTAAGTTTTAGGG ACCTCCAACCATAAAATTAATTTCATTACTACCTC
Kcnq1ot1 E GTTGGGAAGGATTATGTAGAGAAAAGTATATT CCAAAACCAAAAACATACTCATCTTTAACC
Kcnq1ot1 E1 GGGTTTGATTGGATTAAAATGTATTATTATAGA CCAAAACCAAAAACATACTCATCTTTAACC
Kcnq1ot1 F GTATTTGGATTGGGTGAGTTTGTATAGGAT CTCCCCTTCCCCTAAATCCTATTTAAAATC
Zac1 A AGTGTTTAATTTGAGAATTGATAGTAGAGTTAAGATGT CCTACCCCCATCCCACATATAACATA
Zac1 B GGGGTTGGGAGAGTAGGTTG ACACTCTTTCTCCTATCCTAACCCAAA
Zac1 C TTTGGGTTAGGATAGGAGAAAGAGTGT CCATCCCCACAAAAATAATCCACCC
Zac1 C1 TTTGGGTTAGGATAGGAGAAAGAGTGT ACCAAAAAATTTAACATAAACAATAATACCAC
Zac1 D TTGGGTTGGAGTTTGTGTTTGTTTTTTTGG CATTTCTTCCCCTCAACACTAAAAAAAATCTATAC
Zac1 E AGAATTTGGTAGGTAAGGTTATTGTTTAGGG AACTAAATAAAATATATCCAACCAACACCAAAATTACTT
Grb10 A GGTGAAAGAAGAGGATTTATATTGTTTGG ACTTCTTACCACTCCCCATATCTAAAC
Grb10 B TTGATGGATATGAGGGGTTAAAAGG TTAACTACCCTTCTCATCAACTACC
Grb10 C* TTTGTAATGGTTTAAGTGGTGGGTAGTTT ACAATCAAAATATAAACAAATAATCTAACTACTTCTCTAAAAATCT
Grb10 C1 GTAGTTAAAATGTAAATAGGTGATTTGATTGTTTT CTAAAATTAACCTAATCATCTTTTAAACCTCACTA
Grb10 C2* TTTGTAATGGTTTAAGTGGTGGGTAGTTT CCCATATCTACTTACAACCCAAACTAATTC
Grb10 D TGTTGGGAAGTTTGTTTTGTTGAGT TCACTCAAAACTCCCCTCCTC
Grb10 D1 GTTTTTAGGGAATTGATTGGGTATTTTTGA TCACTCAAAACTCCCCTCCTC
Grb10 E GAAAAAGTTTGAGTATGGTTAAGAGAAAAGT CCACCCTAAAACCTCTACTCCC
Grb10 F AGTATAGTTAGTTTAAGGAGAGAAAATTTGGGTTT CACAAAATCTCAAATTTCATCCCTAATTTCCA
U2af1-rs1 A AAAGATTTTTTAGTTGAGTGATAGTATTGTAGTTTT TCTCAACTCTTCCTACACCATACCTA
U2af1-rs1 A1 AAAGATTTTTTAGTTGAGTGATAGTATTGTAGTTTT CTAAAAAATATCACTCCAAATATACAAAACAATC
U2af1-rs1 B GTTTGTGTAAGTATAAGAGTTTATGGGGAT TCCTACAATAAAAATACTCAACCCTAAACC
U2af1-rs1 C GATTATATGAAGAGTGGTTGTTGAGGG TCATAATCATCCCTTCTACACTACTCC
U2af1-rs1 D GGAATGGAGTAGTGTAGAAGGGATGATTATGAT ACCAAAATAATAACTTCTTAACTTACTATAATATTCCTCATA
U2af1-rs1 E GAGGAATATTATAGTAAGTTAAGAAGTTATTATTTTGGTTT ACAAATTCCAAACCAACCAAAAATACATAA
Igf2r A TGGTGGTTTTGGGTGGTAGTGA AATTATCTACTCTCCCTTTAAAAAAACAACCCTA
Igf2r B GGTGGTTAGGAAAATTTTTATAGGAGTGGT ACCCTCATCTACAAAATCCTCCCC
Igf2r C GGGGAATTGAGGTAAGTTAGGGTTTT TCTTATAACCCAAAAATCTTCACCCTAAC
Igf2r D GAAGGGTTTTGTGATTAGGGTTAA AACACCTTCATATACCCCTAAACAC
Igf2r E TGTGTTTAGGGGTATATGAAGGTGTT TCCCAAAATATACCAACCAATACAACAA
Igf2r F AGTTAGAGTTATTAGAGAAGGAGGAGATTT AACTACCATAATATATACTAAACCCAAAACCAA
Igf2r F1 AGTTAGAGTTATTAGAGAAGGAGGAGATTT ACTCCAAATTTCTCTTACTATAATAAACCACC
Igf2r G TTGGTTTTGGGTTTAGTATATATTATGGTAGTT AACTATCCTTAACTCTCTTTATAATATCTCAATCTTAAA
Impact A TTTTATGGTATTGGTATAGAGATAGGTAGGT ACCTCCTTCCATATCTTATAAACATTCAAAA
Impact B TTTTGAATGTTTATAAGATATGGAAGGAGGT AAACTCTCATACTCATCCTTCAAAACAA
Impact C TGTTTTGAAGGATGAGTATGAGAGTTTT CCCTACTAAAACCTTACCTACCTCTAAC
Impact D GTGGTATAGATGGGTAGGGTTAG CATCTTAATTTCCCCACCTTTCCAA
Impact E AGGGTTGGGATTAAAGATGTGTATT AAATCCCCTCCTTCATATTTATAATTCTAC
H19 A TTTTTTAGAAAATTAGAGGGTAAAATGATGG CAACATAAATAACAAATACATAAAAAACTATCACT
H19 B TGAATATTTTATGATGGAATTGTTTTTAGATTAGG CCTTCCTTACTTAAAAAACTCAAAACACC
H19 C AGTGGGTGGATAATTAGGTGGTTGA ACAAACACACCATTCCCATAAAACACTAC
H19 D GAATGGTGTGTTTGTAGGTTGGAT AACAAATAAATCTCCTTCTTCTCTCTTAACCTC
H19 E GAGGTTAAGAGAGAAGAAGGAGATTTATTTGTT CAACTTCAATATAACAAAATACCTAAAACACCACC
H19 F AATGGGAATTTGAGGGTATGGGTTTT ACCCTTAAATCCTCCTCCCATCTAAAAC
H19 G GTTATTGTTGTGGGTGGATTTTAAGTTATGATATTG ACCACACCAATAAATAACTTACATATAATAACCAACC
H19 H AATGGTTGAATTTTAGTTTTTGTTTTTATGGTT ACCAATACAATCCCACATACTTTATCATAAAA
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H19 I TGATTTTTTTGAGGTATTGAATTTGGGTGATT ACTTTCTACCCTAACAATCCCCAAATTAAC
H19 J GGTAGAAAGTATAATGAGGGTAGTAAGTTTTGG TCCTAAAACTCACTTTATAAACCAAACTAACCTC
H19 J1 GGTAGAAAGTATAATGAGGGTAGTAAGTTTTGG AACACCACCATACTCACAATAATATAAAAAACAC
H19 K GATGGGATATATAGATAGGATATATAGATGGGAT CATTATCCCCTCCATATAACACCTAC
H19 L ATGGGTATAGAGAGAAAAGAGGGAGT CTTTTACAACCAAAACAAAAACAATAATAAAAC
Rasgrf1 A GAGGTAAATTTTTTTGAGGGGAAGTT ACTCCACATAAAAAACATAACTTCCCAC
Rasgrf1 B GTATGTTATTGTGTTTTTTAAGGTTGTTTTTTAAA CTAAAAAAACCTAACTCATACAAACAAAAAAAAC
Rasgrf1 C AGGTAGGAGTATTAGTTGTGTTTGGGT CCCAATTATCATCAATTAAAAAATCATTAATCTAAAAACCAAAC
Rasgrf1 D TGGTTTTTAGATTAATGATTTTTTAATTGATGATAATTGGGT ATTCTATCCTTTAAAATAACCAATAAAAACACAATACACT
Rasgrf1 E AGTGTATTGTGTTTTTATTGGTTATTTTAAAGGATAGAAT AAACCATCACAAAAAACCACACAACTC
Rasgrf1 F GAGTTGTGTGGTTTTTTGTGATGGTTT TCCCTAATAACCAAAAAAAAACATTTTAAATCCCC
Rasgrf1 G GGGATTTAAAATGTTTTTTTTTGGTTATTAGGGAT ACATTCTCAACAAAAACAATAACCTACCTA
Rasgrf1 H TGTTTTTGTTGAGAATGTATGTGTTTAAGAGAGT ACCCAACTCTACATAAACCAAACAAAATAATACC
Rasgrf1 I GGTATTATTTTGTTTGGTTTATGTAGAGTTGGGT AACTTTATAAACTCTCTAAAAAATCCCCAAAATTCC
Rasgrf1 J GGAATTTTGGGGATTTTTTAGAGAGTTTATAAAGT CAAAAACAACAATAATAACAAAAACAAAAACAATAT
Rasgrf1 K GTTATTGTTGTTTTTTTTTTTTTATTGTTTTGTTTTAGTTGTTA CAAAAACAATAAAAAAATAAACAATAAAAAAACAAAAACAATAC
Rasgrf1 L TTGTTGTTTTTGTTTTATATTGTTTTTGTTTTAGATATTATTGTTG CAAATCTAATCTTCCTCATCAAAATATCTCCAACTA
Rasgrf1 M TAGTTGGAGATATTTTGATGAGGAAGATTAGATTTG AACCATCCTAATTAACAAAACAAAACCC
Rasgrf1 N TTTTTGTTTGTTTTTAGTATGTTAAGATTGTAAATGTGAATT TTCCCAACCACATATAAATTCACATACCTT
Rasgrf1 O AAGGTATGTGAATTTATATGTGGTTGGGAA TCCATTCCTCCCTCCAAAAAAACAC
Rasgrf1 P AAATTTGAATTTGGAATATTTATTAGTTTGGGGGA ACCCTAAAAACAAAACAAATCAAAAACTCTCT
Rasgrf1 Q TTGTTTTTAGGGTTTTTTGTAAGTTTATTGGA ATAACCCCACATTTATTCAAATACAAAAACC
Rasgrf1 R TGGGAGGAAGGATTGTGTATATATGGAT ACTTCCAAAACACTCTCTCTACTTTCTCTA
Rasgrf1 S GGTTTGAATTTGTTAGGTTATGAGTTTTGTATG CTACACAACCTATTTCTAACACTCAACC
Rasgrf1 T GGGTATTTGATTTGTTAGTTGGTATTTATTAGTTA TAAATAACAACCTTCATCAACTTAATCTATAAAAC
Rasgrf1 U TAAGTTGGATGTTTAGGGATAGTGTTGTA TAACAAATAAACTCCCTACTACTCACTC
Dlk1-Gtl2 A GATAGGTTTTAGTGAATATTAGGGAGGTATTT CAAATCCCCTCAACACAAATTCTACA
Dlk1-Gtl2 B AGGTTAAGATTTAATGATAGAAGGTTAGGTT TCTCCATTCTCTCCAACCAATAAAAAC
Dlk1-Gtl2 C GTTTTTATTGGTTGGAGAGAATGGAGA TCTAAACATTTCTACACCCCCACC
Dlk1-Gtl2 D GTTTGGGATTTATGGGGTTATTTTAAGATTATT ACCACCTCAACACAACTACATA
Dlk1-Gtl2 E AGGGAATAGGATGTATTATGGAGTAATGT AAACACCTAACCTATATTACAATACATCCATA
Dlk1-Gtl2 F ATATGGATGTATTGTAATATAGGTTAGGTGTT AATACACCATAACATAAACATAAAAATCCACAA
Dlk1-Gtl2 G GTGTTGTAATTAGTTATAGTGGAGAGTATGTT TCCCCCCACCAAAAACTAACC
Dlk1-Gtl2 H TTATTATTTTGTGGTTATTTTTATTTAGAGAAAGTTTTATTGTTGT TCCTTAAAACCCTCAAAAAACCAAATTATAATCTC
Dlk1-Gtl2 I AGGAAGGGTAGTAGGGAATTTGTT ATCCAACCCAACCAAATCCATAAAC
Dlk1-Gtl2 J GGTGGGAGAGAAGAGTTGTATAATGTT TCTATCTAACTCCAAAAACAAACATCCTAA
Dlk1-Gtl2 K GTTTTTGGAAGGTAGTTTGTGTTTGT CCCTCCAAATTAACTCCTCAATAAATATCC
Dlk1-Gtl2 L TGGAGGGTTAAGTGGGTTAGTTTTAAG CCCTAAATCAACTATAAAAATATATATACCAACAA
Dlk1-Gtl2 M GTTTTTTAGTTGGGAGATATAGGAATATAGTTTAT AACAACCACTAACTCCCTAAAAAAAAAATC
Snrnp70 TTATTTTTAGAGGTAAGTTAAGGTGGAAAAG AAAACTTAACCCTAAAAACCCTAATAACC
Pard6b GGATTAGGTGATTGATATGATGATAGTTAATAGT ACTTTCCAACTCTATATCCAAACTACC
Lambda DNA A GTTATTTTAAAATGTTGTTGGGTGTTTAT CCTATTCAATATCATCATCAAAAACAA
Lambda DNA B GTTTTGGTTGGAGTTAGTATGGAATAGTAA ATTCTAAATACCATTATACAAACCTCACAATA
*Primers designed on the antisense strand.


